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A munka el 6zményei, a kit (zo6tt célok

A novényélettan a gyimolcsoket érésuk alapjan képartra - utodikre (pl: alma,
banan, paradicsom) és nem utbée (pl: szamdca, citrusok, @8) - osztja annak alapjan,
hogy mutatnak-e megemelkedett respiracids csucstbirtelen beinduld etilén-termelést az
érés soran. Az etilén érés-szabalyozd hatadsa a utéd®d gylmolcsok érésére nicsen
pontosan tisztazva. A funkcionalis genomikai aldaptasok fejpdésének kdszonkatn egyre
inkabb kirajzolddik, hogy etilén fuggeés transzkripcids faktorok altal szabalyozottéetil
flggetlen kaszkddok egyarantikddnek mindkét csoportban. A nem klimaktérikus érés
leginkabb tanulmanyozott modellnévénye a termeszaeamoca Kragaria x ananassa
Duch.). Bar szamos nagyszabasu projekt fonto8rel@péseket eredményezett a
gyumolcsbiologiai kutatasok tertletén, tobb megsAddatilan kérdés maradt még a szamoca
érésével és gyumolcsféfiésével kapcsolatban.

A basic-helix-loop-helix (bHLH) transzicids faktorok Iényeges féfliési és élettani
folyamatokban részt vévszabalyozo elemek. Az eddig ismert és funkcioaaligllemzett
noveényi bHLH-k a terrélevél fejlédésben, fitokrom jelatvitelben, antocianin bioszaisben
€s stressz valaszokban jatszanak szerepet. Egwaggzkripcios faktor funkcidjdnak
kideritése fontos feladat az olyan élettani ala@folatok molekularis hatterének a
megismerésehez mint példaul a gyumolcstigk, -érés és szeneszcencia.

Munkank soran etként tanulmanyoztunk egy bHLH transzkripcios faktkddolo
SPATULA gént, amelyet egy nem utééérési csoportba tartozé gyimolésba termesztett
szamoécabdl izolaltunk. Kutatdsaink célja a kovetkeantokban foglalhat6 dssze:

1. 1zolaljuk és klénozzuk a gén ORF-ét (Open Ragéirame, nyitott leolvasasi keret).

2. A gén szekvencigjanak ismeretében masodlagokt@tak és domén azonositas céljabdl
elvégezzik annaik silico analizisét.

3. Meghatérozzuk a gén expresszidjat vegetatieisrgtiv szévetekben.

4. Meghatarozzuk az expresszios szintet szamoadelkdbhen mint vegetativ szévetekben
sebzés, auxin és etilén kezelések hatasara.

5. Fejbdésben 1é¥ fiatal gyimolcsokon vizsgéljuk a gén expresszigj#&tin hormon kezelés
hatasara.

6. Kulonbo® érési stadiumban lévszamdcakban meghatarozzuk a gén expresszidoseszintj

etilén hormon kezelés hatasara.



7. Tranziens expresszié alkalmazasavBb3PT gén csendesitését hajtjuk végre a szamocak

hairpin vektorkonstrukcidval tértéragroinjektalasaval.

Anyag és modszer

Erett szamdca gyiimolcs eréd8PATULA gén FaSPT) sikeres klonozasat kovenin
silico analizist hajtottunk végre. Ehhez BLASTN, BLASTXIGBI, National Center for
Biotechnology Information), ClustalW 1.83 prograrabkThompson et al. 1994), illetve CLC
bio (CLC protein workbench) és Pfam (Sonnhammai.€t998) software-eket hasznaltunk.

Vegetativ és generativ szamOca szovetekk@vettik nyomon aFaSPT gén
expresszidjat qRT-PCR mdbdszerrel. Szintén gRT-P&ERntikaval vizsgaltuk az expresszios
valtozast kilonbdz hormonkezelések (auxin, etilén) és mechanikaiéehatasara leveleken,
illetve auxin és etilén kezelés hatasara kulofbdgjlodési és érési stadiumban dev
gyumolcsokaon.

A génin planta funkciojanak felderitéséreAgrobacterium kozvetitette tranziens

expresszios géncsendesitést hajtottunk veégre.

Eredmények

A FaSPT ORF klénozasa és$n silico analizise

Klonoztuk a szamocabdl szarmaZBATULA gén ORF-ét FaSPT). A gén fehérje
szinten a legnagyobb homoldgiat a funkcionalisan jelemzettArabidopsis SPATULA-val
(AtSPT) mutatta. Tovabbiin silico analizisek alkalmazasdval a FaSPT aminosav
szekvencigjan CDRN, Fringe, és szerin gazdag mmoibkat is sikerllt azonositanunk (1.

abra).
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1. dbra: Szerin gazdag, Fringe és CDRN domének (A), éssTFanasodlagos struktiraja (B). Az
elemzést a CLC protein work bench software (CLQ fathasznalasaval végeztik.

Génexpresszios kisérletek

A vizsgalt gén szovet-szintexpresszidjanak meghatarozasdhoz gRT-PCR technikat
alkalmaztunk. Az analizis soran azt tapasztaltubgyha FaSPT a kulénbosd eredef
szovetekben mas-mas szinten fépk ki. Gyokér, szar, oreg és fiatal levelekbetetie
csésze- és sziromlevelekben nagyobb 8zemMpressziét azonositottunk, mint az éretlen
receptdkulumokban, ahol gyenge, de folytonos nd&léke volt megfigyelhét a
gyumolfejlbdés harom stadiuman (1 cm kis zold, 2 cm nagy zf@hér) at. Rozsaszin
receptakulumokban a transzkriptum mennyisége bitemegidtt, majd a pirosakban
jelentbsen lecsokkent. Ezek az expresszios kulonbségaekeagednek kodvetkeztni, hogy a

FaSPT folyamatosan expresszal a &eld és é6 gyimolcsokben végig a rézsaszin stadiumig
(2. &bra).

Relativ Expresszié (40-dCT)
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2. 4bra: A FaSPT gén relativ expresszios profilja kilonlddzovényi szovetekben. A feltiintetett +SD
(standard deviation) értékek a harom technikai kbl szarmazé szorasokbdél adédnak.



Mivel a vizsgalt géril az ebzetes kisérletek alapjan bebizonyosodott, hogy saknc
az érés soran expresszal, hanem egyéb vegetatjenesativ szovetekben is kimutathat6
(Heisler et al. 2001), érdekesnek taldltuk meg\altsg hogy szamoca levelekben hogyan
valtozik a transzkriptumok mennyisége kulondbdmrmonkezelések €és mechanikai sebzés
hatasara.

Bizonyitottak, hogy szamos, a gyumolcsfdgsben résztvév kulcsfontossagu
regulator a levelek fegjdésében is szerepet jatszik, ezaltal hangsulyozeenélevelek mint
modosult levelek evolucios eredetéstergaard 2008).

Az auxin a novényi novekedés és ddis kilonbd& folyamatait befolyasolja,
beleértve a sejtoszddast, megnyulast, vaszkulam8ves differencialodast, lateralis
gyokérfejlesztést, a tropizmust, és nem utolséaveblevél-szeneszcenciat.

(Balogh et al. 2005). A TGA box egy auxin-valasemel(AuxRE) részeként auxin valasszal
all kapcsolatban és a bZIP tipusu transzkripciddofak ko6helyeként ismeretes, igy
megalapozottnakiint a feltételezésiink, hogy az auxin valamilyen stagggakorol aFaSPT
expressziojara.

Kisérleteinkben a gén csokkent kifgjdést mutatott a kezelés hatasara (3. abra). Mar
fél ora elteltével szignifikans cstkkenés volt wgialhatd, a kezelt mintdk transzkriptum
mennyisége egyotdde volt a kezeletlen kontroll &énak. Két dra elteltével némi ndvekedést

detektaltunk, de ez még mindig szignifikansan aagsolt a kontrollhoz képest.
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3. dbra: aFaSPT gén relativ expresszids profilja szaméca levelelkdexin kezelés hatdséra. A feltiintetett

1+SD (standard deviation) értékek a harom techrigaétlésidl szarmazo6 szérasokbol adédnak. *P-érték <
0,05.

Arabidopsisban végrehajtott kisérletek bizonyitottdk, hogy @nion hatasara azoknak a

géneknek 6tt a kifejeddése, amelyek a sejtnbvekedéssel vagy sejtoszddastiak



kapcsolatban, mig a szeneszcenciaval vagy a stvéészzokkal kapcsolatosak gatlodtak a
kezelés hatasara (Bao et al. 2002).

et al. 2005), ezért feltételeztik, hogy az etiléarspet jatszhat BaSPT transzkripcids szifit
szabalyozasaban a levelek esetében is. A vizs@alsboan megallapitottuk, hogy az
|—l

expresszié mar 2Qul mennyiséf etilén gaz adagolasaval csokkent, és ehhez a

csokkenéshez viszonyitva szignifikans csokkengstsztaltunk 20Q | beinjektalasaval (4.

abra).
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4. abra: A FaSPT gén relativ expresszios profilja etilén kezelésasara szamdca levelekben. A feltlintetett
+SD (standard deviation) értékek a harom techngkaétlésiél szarmazo6 szérasokbol adédnak. *P-érték <
0,05.

Feltételezhéten, a vegetativ szovetekben talalhaté endogém esilint valtozdsanak
kovetkeztében, &aSPT eltéi expressziés mintazatot mutatott fiatal és oreglékben (2.
abra). Az etilénnek bizonyitott hatasa van a ldvskeneszcenciajara, ugyanis minél dregebb
egy szovet, annal magasabb gkietilén termelés tapasztalhatd. A leveleken végiatha
etilén kezelések soran a nagyobb mennyisétjén hatasara nagyobb méirtékxpresszio-
csokkenés volt detektalhat6. Ennek alapjan fekétedtjik hogy a szamaoca leveleket tekintve
a FaSPT mikodése 6sszefliggésbe hozhatdé szeneszcenciavabkdapssnechanizmusokkal
is.

Mivel néhany bHLH fehérje kulonk®biotikus (bakteridlis és virusos féresek), és
abiotikus (fésokk, szarazsag, sebzés) stressz valaszokbark jatsiepet (Kiribuchi et al.
2005) azaltal, hogy az ezek hatasara indukalodéxggasszio transzkripcios aktivatoraiként
mikodnek, aFaSPT expresszidjat megvizsgaltuk mechanikai sebzéssamaFél ora utan
igen gyors transzkriptum csokkenést tapasztaltumiajd a két 6ras kezelés utan a
transzkriptum mennyisége nagymértékben lecstkkaig, el nem érte a minimum szintet,

ami még a fél éras kezelésnél észlelt szintndbissanyabbnak bizonyult (5. abra).
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5. bra: A FaSPT gén relativ expresszios profiljia mechanikai selbed¢asara. A feltiintetett +SD (standard
deviation) értékek a harom technikai isméttdészarmazé szérasokbdl adodnak. *P-érték < 0,05.

Valosziriisithet, hogy a sebzés hatasara felszabaduld metabolifwélhgtjak a
FaSPT transzkripcidjat, tovabba a sebzési stressz hat&sdetkes etilén mennyiség szintén
befolyassal lehet a génexpressziéra.

Eredményeink arra utalhatnak, hogyFaSPT részt vesz a stressz valaszt kivaltd
molekuléaris kaszkadokban.

Annak érdekében, hogy kideritsiik, milyen szeregdt he a FaSPT a szamoca
gyumolcs fejpdésének folyamata soran, megvizsgaltuk annak esqiggdt harom kilonbde
stadiumu (1 cm zdld, 2 cm z06ld, fehér) receptédkilamill. azok aszmagjaiban egyarant (6.
abra). Az aszmagok receptakulumoktol valo elklksével tovabbi adatokat nyerttink arrdl,

hogy milyen hatassal lehet az endogén auxin azegpiora a fefidé szovetekben.
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6. dbra: A FaSPT expresszios profilja fejé aszmagokban és receptakulumokban. A feltlintet8
(standard deviation) értékek a harom technikai ikl szarmazo szordsokbol adédnak. *P-érték < 0,05.



A vizsgalt gén aszmag- és receptakulum-specifikyggresszidjat elemezve szinte
ugyanaz a transzkriptum mennyiség volt detektaladtérdéses szovettipusokban az 1 cm-es
z6ld szamoécédkban. Ennek oka feltételeGbet az lehet, hogy ezeknek a szoveteknek a
hormonszintje valészitbeg azonos ebben a fégjlési stadiumban. Ezekkel az eredményekkel
ellentétben, &aSPT expresszidjanak cstkkenéseét figyeltik meg a 2 agysagu szamocak
receptdkulumaiban az aszmagjaikban meért expresszidepest, ahol a transzkriptum
mennyisége olyan szihtvolt mint azt az 1 cm-es szamoOcakndl tapasztaltdi&sonlo
eredményt kaptunk a fehér szamocak esetében isexpresszios szint szignifikansan
magasabb volt az aszmagokban, mint a receptakulamok

Szamoécéban az aszmagokban kimutathato természetasrhszint, ad auxin forras
a gyumolcsfepdési folyamatok érehaladtaval fokozatosan csokken, kovetkezésképpen
receptakulumok auxin szintje is kisebb lesz. Ezzgélenséggel magyarazhaté az, hogy a
FaSPT transzkriptum mennyiségének novekedését tapasgztalh gyumolcsfefidés
elérehaladtaval, azaz a nagyobb mennyisggnszkriptum jelenléte a 2 cm-es zdld, ill. fehér
szamOcakbdl szarmazd receptdkulumokban és asznayokl-aSPT gylmolcsfejbdési
folyamatokban bet6ltott szerepére utal.
motivum alapjan kisérleteink soran azt feltételezthogy az exogén auxin kezelés
szuppresszaljalaSPT transzkripciojat.
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7. bra: A FaSPT relativ expresszios profilja fiatal z6ld gyimolkbén (1 cm), amelyeket 1% DMSO-ban
feloldott 1 mM NES szintetikus auxin tartalmu laingbasztaval kezeltiink. A kontrollok esetében a
kezeltekkel megegyézpasztat alkalmaztuk, a hormon hozzdadasa nélkiildév gylimdolcsot 96 6raval a
kezelés utan dytottiink be. Az értékeket a kontrollokhoz normdlizé. A feltiintetett +SD (standard
deviation) értékek a harom technikai ismétid¢sizdrmazé szérdsokbdl addédnak. *P-érték < 0,05.

Eredményeink azt bizonyitottdk hogy a 96 oOras awkemelés csOkkentette a geén

transzkripcidjat (7. abra).



Miutan négy etilén valaszért fetasl elemet (ERE) azonositottunk a gén promoter
régi6jaban (Balogh et al. 2005), feltételeztik hogyhormon hatassal van BaSPT
expresszidjara. Hogy ezt a feltételezést alatArmbissxogén etilén kezelést alkalmaztunk
kulonb6s érési stadiumban léwszamabcakon.

Ezekben a gyimolcsdkben kulonBéexpressziés mintazatokat detektaltunk az etilén
hatasara (8. abra). A 24 6ras hormonkezelés hatasaild receptakulumokbar-aSPT nem
mutatott valtozast a kezeletlen kontrollokhoz képddgyanakkor, bar nem jeldist
meértékben, de transzkriptum novekedeést figyeltirdgm fehér szamocak esetében, amit
majd a rézsaszinekben bekovetkezett szintén kiskiéasokkenés kovetett. Az érett, piros

receptdkulumokban nem tapasztaltunk szignifikangriiséget a kezelt és kezeletlen mintak

kOzott.
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8. 4bra: A 24 06ras etilén kezelés hatasbasPT expresszidjara kulonbé2rési stddiumi szamocakban. A
kontrollok kezeletlen névényi anyagot reprezentélivalagos oszlop jeldli a kontroll, sétét pedidgezelt
mintakat. A feltlintetett £SD (standard deviatiortkek a harom technikai ismétléslszarmazo
szorasokbol adédnak. *P-érték < 0,05.

Adataink arra utalnak, hogy az etilén csekély nkbeé@ szabalyozza &aSPT
expressziot a fehér és rézsaszin receptakulumoklealdthatéan nem indukélja azt a zéld és
az érett piros szamocékban. A gén expressziojaknéviendenciat mutat a zotdta fehér
fejlédési stadiumig, mig csokken az érés soran (roOzsadzipiros érési stadiumban) a
kezeletlen gyumolcsokben, jelezvénFaSPT-nak inkabb a gyumolcsféléesben, mint a

gyumolcsérésben betdltott Iényeges funkcidjat.

A FaSPT génjének hairpin alapu csendesitése fiatal gyimd&dékben

A vizsgalt gén szamaoca gyumolcsben betdltott fubjgciak meghatarozasa érdekében

Agrobacterium kdzvetitette RNS interferencian alapulé géncsetéitshajtottunk végre.



Létrehoztunk egy, a vizsgélt génre tervezett szarisan-antiszensz kazettat hordozo

hairpin vektorkonstrukciét (9. abra).
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9. 4bra: A pBIN-FaSPTi hairpin vektorkonstrukcié sematilaizaja.

A mar megléé FaSPT kodolo szekvencian 399 bp hosszU szensz és amisze
hosszu névényi intron szekvenciat mar tartalmaztovba (Koscienska et al. 2005), egy
szensz-intron-antiszensz kazettat hozva igy |I&réagmentumot pBIN20 binéris vektorba
klbnoztuk a kovetkeiképpen: a szensz fragmentumot az intronnal egyitol/Xbal
emesztéssel szubklonoztuk a pBIN20-ba, majd a szetren darab mellé az Xbal/Xbal
emeésztéssel kivagott antiszensz fragmentumot isokkdik. A megfeld orientaciokrol
szekvenalassal bizonyosodtunk meg. Ezt kimreta konstrukcioval GV310Agrobacterium
torzset transzformdltunk, amit a tranziens expiésskisérleteinkben hasznéltunk fel a
szamoca gyumolcsok agroinjektalasara.

A hairpin vektorkonstrukcidnkkal injektalt szaoa gyumolcséknek kb. Yi-e
mutatott eltéé fenotipust a kontroll konstrukcidval injektalt szécdkhoz képest. Ezek a
kuldnbségek a csendedsitvektorral injektalt gyimolcstkben a redukalt miest és

megvaltozott formaban jelentkeztek (10. abra).



10. abra: FaSPT silencing fej6dé gyiimdlcsdkben tranziens géncsendesitéssel. Ap@i@&20 vektort
tartalmazd&Agrobacteriummal injektalt kontroll gyiimélcsék. B, C: a pBIN-Fa%i hairpin
vektorkonstrukcidval injektalt gyimolcsok fenotipusA fotokat az injektalasokat ket 4. napon
készitettuk.

Mivel a szamOca termése szamos kilonallo déewélbsl tevodik dssze, parhuzam
feltételezhet az altalunk kapott redukalt méteszamocak és aé&rabidopsis spt mutansok
abnormalis fenotipusu b&dozott. Bar valos idéj PCR segitségével bizonyitottuk a vizsgalt
gén transzkriptumanak csokkenését 1, 2, ill. 3 ahpp infiltracid utan (11. abra), de nem
tudtunk hasonlo transzkriptum-csokkenést deteki@okban a gyimdlcsdékben (14. napon),
amelyek a megvaltozott fenotipust mutattak (nemokodadatok). Feltételezh@tn a korai
gyumolcsfejpdésben  bekdvetkezett  géncsendesités  kdvetkezménye redukalt
gyumolcsméret, de a génfunkcio valdsidg a 14. napra visszaallt, tranziens expressziorol

[évén sz6.
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11. abra: A FaSPT relativ expresszioja kontroll és agroinjektalt myilcsdkben. A vizsgalatok soran
felhasznalt cDNS-ek a kontroll és hairpin vektdaldhfiltralt szamécakbdl szarmaznak az injektalas
kove® 1, 2, és 3. napon. A reakciokeaSPT ésFaGAPDH specifikus primerekkel vittiik véghez. A
feltlintetett +£SD (standard deviation) értékek ahétechnikai ismétléglh szarmazé szérasokbdl adédnak.

*P-érték < 0,05.



Mivel az é&ltalunk vizsgalFaSPT egy lényeges transzkripcios faktort kddol, a korai
silencing hatasa feltételezlienh felebs volt a gylimolcsfefidésben adddott defektusokért.
Eredmeényeink arra utalhatnak, hog#aSPT egy, a gylimolcs fejlésében is szerepet jatszo

gen.

Uj tudomanyos eredmények

Elsdként tanulmanyoztunk egy bHLH transzkripcios fakteddolo SPATULA gént
szerint eddig ezt a gént csak a modellnévémgbidopsis thalianaban jellemezték, igy
munkank soran meglelésen kevés korabbi eredményre tAmaszkodhattunkrlétisié@k U

tudomanyos eredményeit a kovetégrontokban foglaljuk 6ssze:
1. Izolaltuk és klonoztuk a gén ORF-ét.

2. A gén szekvencigjanak ismeretében szerin gaZéiagge és CDRN (Cysteine-rich D.

radiodurans N terminus) doméneket sikerilt azoansaftk a FaSPT aminosav szekvencigjan.

3. Meghataroztuk a gén expresszidjat vegetativ ersergtiv szdvetekben, ennek soran
megallapitottuk, hogy &aSPT expresszidja a sziromlevelekben a legnagyobb,ani@ cm

nagysagu, zold receptakulumokban a legkisebb.

4. Meghataroztuk az expresszids szintet szamocaleldyen, mint vegetativ szévetekben

sebzés, auxin és etilén kezelések hatasara. Miothiégezelés gatolta a gén expressziot.

5. Fejbdésben |é¥ fiatal gyimolcsokon vizsgaltuk a gén expresszigjatin hormon kezelés
hatdsara, aminek soramaSPT szintén csokkentett génkifefedést mutatott.

6. Kllonb6d érési stadiumban lévszamdcakban meghataroztuk a gén expresszidosészint;
etilén hormon kezelés hatasara. A zold és pirosi gtdiumokban nem tapasztaltunk
valtozast a kezeletlen kontrollokhoz képest, ugkkoa etilén kezelés hatasara kismétiték



expresszid novekedeést figyeltink meg a fehér ré&epimokban, mig csotkkenést a

r6zsaszinekben.

7. Tranziens expresszioval &aSPT gén csendesitését hajtottuk veégre szamocak
agroinjektalasaval. Ennek soran defektusokat figyél meg a fiatal gyimolcsok alakjaban az

injektalast kdvet 14. napon.

Kovetkeztetések és javaslatok

Bar a szamdca nem klimaktérikus érésére az etilém magy csak csekély hatast
gyakorol, bizonyitottak az etilén bioszintézisébéa jelatviteli Utvonalaban résztvev
kulcsgének léetezését ebben a névenyfajban is. ¥aldeg, hasonléan mint az uté&ben,
etilén flgd és etilén flggetlen-transzkripcids faktorok altaliabalyoz6 kaszkadok egyarant
jelen vannak a nem utdiben is.

Izolaltunk és klénoztunk egy bHLH transzkripcioskttat kddolo SPATULA gént
termesztett szamocabol. A gén nagyfokd homoldgidtatott azArabidopsis SPATULA-val,
amit mar tébb kordbbi munkaban funkcionalisan iefmeeztek. Ennek soran kiderilt, hogy
egy, a terrlevél fejlbédésben rlkddé génil van szo.

Vizsgalataink soran azt tapasztaltuk, hogy a gydsdben a génexpresszié a zdéld
fejlédési stadiumoktdl egészen a rozsafginfokozatosan & majd a pirosakban a
r6zsaszifiekben detektélt szinthez képest lecsokken. Ez afigyetgs arra enged
kovetkeztetni, hogy a gén mind a gyumolcsidgls, mind pedig az érés soran expresszal,
ezaltal nyilvanval6 szerepe van ezekben az éldibyramatokban.

Kllonb6d kezelések hatasara a vizsgalt gén kulotkéapen expresszalt. Leveleken
végrehajtott auxin, etilén, és mechanikai sebzésshea csokkent BaSPT expresszidja, €s a
korabbi irodalmi adatokat is figyelembe véve ezidkdz eredményekih azt a kdvetkeztetést
vontuk le, hogy aFaSPT a szeneszcenciaval és stressz valaszokkal kapmsola
folyamatokban is részt vesz.

A FaSPT transzkriptum mennyiségének novekedését detektalu fejlbdés
elérehaladtaval a zold és fehér &gjési stadiumban Iévgylimdlcstkben, azaz a nagyobb
mennyiséf transzkriptum jelenléte a 2 cm-es zold, ill. fergramdcakbdl szarmazo
receptakulumokban és aszmagokbarfrasPT gyumolcsfejpdési folyamatokban bet6ltott

szerepére utal.



A gyumolcsokon végrehajtott 96 oras auxin kezelagymértékben gatolta a gén
transzkripcidjat, amil kovetkezik, hogy az exogén hormonbevitel befodghvan aaSPT
expresszidjara.

A gyumolcsokon elvégzett etilén kezelések eredmeémteamasztottak ala, hogy ez a
hormon csekély meértékben szabalyozzaFaSPT expressziét a fehér és rozsaszin
receptdkulumokban, de nem induk@lta azt a z6ld €seidt piros szamocakban.

Kllonb6d szovettipusokban végzett expresszidos kisérletbininyitottak, hogy a
gén a legnagyobb szinten a sziromlevelekben exgakdsz az adat korrelal awrabidopsis
thaliana SPATULA génjének vizsgalata soran kapott eredménnyel,rmabghllapitottak, hogy
a SPATULA a sziromlevél expanzidnak is egy kulcs regulétora.

Tranziens expresszios elemzéssel RNS interferencbapulé géncsendesitést
hajtottunk veégre fefldésben lé§ gyumolcsokén. Ennek hatasara szamosgpdégikben
gatolt gyumolcsot figyeltink meg, ami a vizsgalh gg/imalcsfepdésben betdltdtt szerepére
utal. Megfontolandé feladat lehet ezzel a konstiukal tortérd stabil névénytranszformalas
is, a gén funkcidjanak mélyebb felderitésére, tbadla gént taltermél konstrukcidval
Arabidopsis spt mutans névények komplementacioja valaszt adhatrakevél fejlodésében
betdltott szerep tisztazasara.

A FaSPT gén promoterének analizise egy kdvetkdalgozat targya, az erre tervezett

delécios vonalak elemzése is folyamatban van.
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